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 اطلاعات تحصیلی 

 باکتری شناسی پزشکیای:  دکتری تخصصی یا حرفه

 هلیکوباکتر CagA  و  UreB هایآنزیم  بیان  بر  siRNA  حامل  کانستراکت  مهاری   فعالیت ارزیابی  و  بررسی  نامه: عنوان رساله یا پایان

 موشی   مدل و  آزمایشگاهی  شرایط   در  پیلوری

 28/10/1402  سال فراغت از تحصیل:

 19.49  ای: معدل دوره دکتری تخصصی یا حرفه

 شناسی پزشکیمیکروبارشد:  کارشناسی

 وD هایتوکسین  وSpa هایژن  بیان  میزان و tst وD  های  توکسین  و Spa هایژن  پروموتور  شناسایی  و   بررسی نامه:عنوان پایان

tst  اساس بر  هاسویه  بندی گروه  و   سیلین  متی به  مقاوم   اورئوس  استافیلوکوکوس  بالینی  های ایزوله  در  مربوطه پروموتور  به  وابسته 

 زا   بیماری  عوامل

 22/03/1397  سال فراغت از تحصیل:

 17.06  ارشد:معدل دوره کارشناسی

 شناسی عمومیزیستکارشناسی:  

 -نامه: عنوان پایان

 1394  سال فراغت از تحصیل:

 - معدل دوره کارشناسی:

 -کاردانی:  

 -سال فراغت از تحصیل:

 -معدل دوره کاردانی:

 علوم تجربی دیپلم:  

 1390  سال فراغت از تحصیل:

 -معدل دیپلم: 



 سوابق اجرایی: 

 های زیست پزشکی  عضو کمیته اخلاق در پژوهش. 1

 . مسئول امور پژوهشی دانشکده علوم پزشکی اسدآباد  2

 . عضو شورای پژوهشی دانشکده علوم پزشکی اسدآباد 3

 دانشکده علوم پزشکی اسدآباد  . دبیر مرکز رشد فناوری سلامت 4

 . سرپرست کمیته تحقیقات و فناوری دانشجویی دانشکده علوم پزشکی اسدآباد  5

 عه آموزش دانشکده علوم پزشکی اسدآباد  دانشجویی توس. سرپرست کمیته 6

 . دبیر کمیته تحقیقات و فناوری دانشجویی دانشگاه علوم پزشکی کرمانشاه 7

 -  سابقه فعالیت در مدیریت مجلات:

 -المللی:های محلی، استانی، ملی، و بین عضویت در مجامع و انجمن

 

 

  ها: افتخارات و تشویقی

 اندازی بیمارستان پشتیبان دانشکده علوم پزشکی و خدنات بهداشتی درمانی اسدآبادهمراهی در راهتشویقی:  
 

 یکسال   سابقه تدریس:

 

 ها: های آموزشی و کارگاهشرکت در دوره

 

 -کارآفرینی:

 

 -های منتشر شده:کتاب

 

 های تحقیقاتی: طرح

 

   نامه، و رساله:سابقه فعالیت به عنوان استاد راهنما در آموزش، طرح تحقیقاتی، پایان
 



 یکسال   نامه، و رساله:سابقه فعالیت به عنوان استاد مشاور در آموزش، طرح تحقیقاتی، پایان
 

 ها: ها، و کنفرانسشرکت در ژورنال کلاب، همایش
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